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Структура
 

вирусного
 

матриксного
 белка

 
М1

Слева
 

— вид
 

молекулы
 

“сбоку”, справа
 

— ”сверху”. Красным
 

цветом
обозначены

 
положительно

 
заряженные, синим

 
— отрицательно

 
заряженные, 

зеленым
 

— гидрофобные
 

остатки. Характерные
 

размеры
 

- 3х4х6 нм.
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динамина
 

с
 

ГТФ
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приложение
 

осмотического
 давления

 
может

 
приводить

 
к

 
делению

 
нанотрубки

Для

 
реализации

 
деления

 
необходимо

 
сжатие

 
НТ

 
до

 
критического

 
радиуса.
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P.V. et

 

al.,  Cell,  2008)



Модель
 

деления
 

нанотрубки
 динамином

r r = r*

гидролиз

ГТФ
полуделение деление

исходная

нанотрубка

адсорбция

динамина



Lipid domains (rafts) in model membranes

Baumgart

 

T., Hess S.T. and Webb W.W.,
2003, Nature, vol. 425, p. 821

Baumgart

 

T., 
Hess S. T., 
Webb W. W.,

 
Nature 2003, V. 
425, 821–824

H.A. Rinia, M.M.E. Snel, J.P.J.M. van der

 

Eerden, 
B. de Kruijff, FEBS Letters 2001, V. 501, 92-96

Ayuyan

 

A.G., Cohen F.S.

 
Biophys. J. 2008, V 94, 2654-2666





Вирус
 

гриппа
Липидный

 
бислой

Кантилевер

ВАЖНЕЙШАЯ
 

ЗАДАЧА
 

НА
 

БУДУЩЕЕ:
 Разработать

 
и

 
реализовать

 
метод

 
изучения

 
динамики

 
вирус-

 индуцированного
 

слияния
 

с
 

помощью
 

АСМ.
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